Fakultet: Biologia Molekularna

Podstawowe narzędzia informatyczne w biologii molekularnej

I. Przeszukiwanie bazy literaturowej PubMed

	Publikacje: 
	IF
	cytowania

	
	
	

	
	
	

	
	
	

	
	
	

	
	
	


1. Publikacje o technikach transformacji roślin (Arabidopsis thaliana) przy użyciu bakterii Agrobacterium tumefaciens:

	przeglądowa
	

	naukowa
	

	źródłowa
	


II. Przeszukiwanie baz sekwencji nukleotydowych i aminokwasowych; analiza sekwencji DNA i białek.
analiza domenowa

	domeny
	

	funkcja molekularna w oparciu o obecne domeny
	

	białka oddziałujące
	


białka oddziałujące
	nazwa białka 
	oddziaływanie oparte na:

	
	

	
	

	
	

	
	


funkcja molekularna na podstawie analizy homologów z innych organizmów:

……….

Wybrane enzymy restrykcyjne:

…….

sekwencja primerów do klonowania

…..

sekwencja primerów do analizy poziomu ekspresji

III. Analiza transkryptomiczna z użyciem baz danych mikromacierzowych

lista tkanek wykazująca ekspresję:

……

odpowiedź na stres:

5 najciekawszych Twoim zdaniem genów wykazujących pozytywną korelację ekspresji:

5 najciekawszych twoim zdaniem genów wykazujących negatywną korelację ekspresji:

